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Supplementary Figure S1

Distributions of overall classification accuracy, Ac, for different generation numbers. The
population sizes PopSize are fixed to (a) 20, (b) 40, (c) 60, (d) 80, (e) 100, (f) 120, (g) 140, (h) 160,
(i) 180, and (j) 200, respectively.

PopSize=20
1 —_—
0.9 /7
0.8 /
0.7
——Ebox
06 —Myc N
0.5 1 —pP53 N
0.4 —QB6MAZ |
0.3 ——Q601MAZ [
0.2 Q3 —
0.1 Q6 —
0 rrrrrrrrrrrrrrrrrririrrrrr1r1rr1rrirrTT1T 1T 1T 1T 1T 1T T 1T T T T TTTTTTTT
O O O O O O O O O O O O o o o o o
O O O O O O O O O O O oo o o o o
N O O N O 0O A < I~ OM O OO N IO oo
T 1 4 N N N OO OO 00O N < < <

(@)


mailto:FengfengZhou@gmail.com
http://www.healthinformaticslab.org/ffzhou/

Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
—Q6MAZ

——Myc

—P53

=40

PopSize

|

0.9
0.8
0.7
0.6

0

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
0[0) 44
00T¢
008T
00ST
00cT
006
009
00€

Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
——Myc
—Q6MAZ

—P53

60

PopSize

I
I

1 -
0.9
0.8

0.7
0

0.6

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

(b)

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
0ov¢
00T¢
0081
00ST
00cT
006

009

00€

(©)



Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
—Q6MAZ

——Myc

—P53

80

PopSize

7
/_/’

I
|

~/

0.9
0.8
0.7
0.6

0

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
008T
00ST
00cT
006
009
00€

Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
——Myc
—Q6MAZ

—P53

100

PopSize

0

(d)

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
0081
00ST
00cT
006
009
00€

(€)



Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
—Q6MAZ

——Myc

—P53

120

PopSize

0

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
008T
00ST
00cT
006
009
00€

Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
——Myc
—Q6MAZ

—P53

140

PopSize

(f)
0

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
0081
00ST
00cT
006
009
00€

(@)



Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
—Q6MAZ

——Myc

—P53

160

PopSize

/

/

I/

0.8
0.7
0.6

0

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
008T
00ST
00cT
006
009
00€

Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
——Myc
—Q6MAZ

—P53

180

PopSize

7

I
|

—

1 -
0.9
0.8

0.7
0

0.6

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

(h)

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
0081
00ST
00cT
006
009
00€

(i)



Q6

——QB601IMAZ |
Q3

—Ebhox
—Q6MAZ

——Myc

—P53

200

PopSize

/

7
ot

J

|
I

0.9
0.8
0.7
0.6

0

0.5
0.4

0.3
0.2
0.1

008Y
00sy
00¢y
006€
009€
00€€
000€
00.¢
00) 74
00T¢
008T
00ST
00cT
006
009
00€

()



	Evolutionary optimization of transcription factor binding motif detection
	Supplementary Figure S1


